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Los investigadores Morozov (1934) y Jadodkin (1937), fueron los primeros en reportar los
efectos de la heterosis en el rendimiento. Unrau (1944) lo cuantifico, y otros autores también
hicieron sus aportes pero todos coincidiendo con que es una de las contribuciones mas
importantes de la genética a la agricultura. Su implementacion en la produccion de semillas
comenz6 a ser una realidad al hallarse la esterilidad génica asociada a un marcador
morfolégico. Tras la incorporacién de la esterilidad citoplasmética por el cruzamiento
interespecifico con H. Petiolaris y el descubrimiento de los genes de restauracion permitié
producir a gran escala (Leclercq,1969; Burlov,1974; Voskoboinik,1980). Con la
incorporaciéon del pedigree, marcadores moleculares y proteinas de almacenamiento para
estudiar la variabilidad génica se profundizé en la precision y eficiencia para explotar las
mejores combinaciones genotipicas.

En los dltimos afios, la formacion de grupos heter6ticos como ocurre en otros cultivos
permitid aprovechar al maximo la heterosis. Las nuevas técnicas de genotipado masivo
disminuyeron el costo del genotipado, que junto a la elaboracién de modelos estadisticos
apropiados di6 lugar a la seleccibn genomica. Esta permite la prediccion de valores
genotipicos de individuos que no han sido fenotipados como asi también la prediccién de la
aptitud combinatoria, convirtiéndose en una herramienta a considerar en un programa de
mejoramiento, ya que es posible trabajar con un mayor nimero de individuos y reducir los
tiempos de seleccion. Ademas, la reciente publicacion del genoma secuenciado (Badouin,
2017) y la continua generacion de datos transcriptdmicos, protedmicos y metabolémicos
permitirdn tener una mejor vision de los mecanismos fisiolégicos y moleculares involucrados
en caracteres cuantitativos complejos como el rendimiento y la resistencia a estreses
bidticos y abiéticos (Dimitrijevic, 2018).

Por lo tanto, la concurrencia de conocimientos genéticos, estadisticos y biotecnolégicos
principalmente, daran lugar hacia la mejora del cultivo de girasol haciendo un uso eficiente
de los recursos limitados.
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